Prévalence de Yersinia enterocolitica dans les féeces de bovins prélevés a I’abattoir
Prevalence of Yersinia enterocolitica in the cattle faeces collected at slaughterhouse.
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INTRODUCTION

Yersinia enterocolitica (Ye) est une bactérie pathogéne
zoonotique reconnue comme le troisieme agent responsable
de diarrhée humaine d'origine bactérienne en Europe (EFSA
et ECDC, 2022), et pouvant faire partie de la flore digestive
commensale des animaux de rente, notamment les porcs et
les bovins. Dans le cadre du projet « EVANHOTY « Evaluation
de limplication des filiéres porcine et bovine dans les
yersinioses humaines en France et de I'évolution de Ye par
I'utilisation de techniques moléculaires discriminantes », une
des premiéres étapes a consisté a évaluer la prévalence de ce
pathogene dans les féces des bovins a I'abattoir, étape la plus
a risque de contamination des carcasses et donc des viandes.

1. MATERIEL ET METHODES

Des prélevements de 25 g de matiéres fécales par incision de
'ampoule rectale ont été réalisés sur 420 bovins au stade de
I'éviscération blanche (retrait du tube digestif). Ces
prélevements ont été répartis sur 14 mois, entre 3 abattoirs
répartis dans 3 bassins de production différents : Normandie,
Pays de la Loire et Nouvelle Aquitaine. Les informations sur
les animaux prélevés ont été enregistrées ; elles concernent la
catégorie, le type racial, 'dge a l'abattage, la région de
naissance et la région du dernier détenteur.

La recherche et I'isolement de Ye dans les feces de bovin ont
été réalisés selon la norme en vigueur NF EN ISO 10273:2017.
Les souches suspectées Ye ont été soumises a des tests
biochimiques et moléculaires pour confirmer le genre Yersinia
et I'espéce enterocolitica, et pour le biotypage. Toutes les
souches pathogénes confirmées devaient étre adressées au
CNR (Institut Pasteur, Paris).

2. RESULTATS

Les caractéristiques des 420 animaux prélevés sont décrites
dans les figures 1 et 2.
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Figure 1 Catégories des bovins prélevés
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Figure 2 Types raciaux des bovins prélevés

Sur les 420 prélévements analysés, aucune souche de Ye n'a
été isolée. Dans cette étude, la prévalence individuelle des
gros bovins prélevés a I'abattoir a été de 0 %.

3. DISCUSSION

Ce résultat interpelle du fait que les bovins sont connus pour
héberger Ye de fagon commensale. Le CNR a notamment en
collection plusieurs dizaines de souches Ye d’origine bovine
isolées en élevages entre 1994 et 2010. Deux études
anglaises indiquent une prévalence en Ye chez les bovins de
6,3 et 4,5% sur matiere fécale (McNally et al, 2004 ; Milnes et
al, 2008), et une étude allemande rapporte une prévalence de
1,6% (Schmid et al, 2013). Deux hypothéses pourraient étre
avanceées : 1) la possibilité d’'un portage de Ye au niveau des
amygdales des bovins, comme chez les porcs, et 2) la
possibilité que les portages fécaux de Ye par les bovins ne
soient pas asymptomatiques (cas rapportés par le CNR
d’isolement de Ye issues d’animaux malades) ce qui exclurait
donc ces animaux des filiéres viandes.

CONCLUSION

Cette étude, menée dans 3 bassins de production (Normandie,
Pays de la Loire et Nouvelle Aquitaine), n’a pas permis d’isoler
de souche de Ye dans les feces de 420 bovins prélevés a
I’'abattoir.
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