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Recherche d’une association entre le gene Blad
et les caractéres de production et de conformation chez les bovins Holstein

Investigation on possible linkage between the Blad gene and a
quantitative trait locus for production or type in Holstein cattle
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Une association entre le géne de I’anomalie Blad et cing caracteres laitiers, la vitesse de traite, et 16 caractéres de morphologie
relatifs & la mamelle, le format, le bassin, les membres et la note globale, est recherchée a 1’aide d’un dispositif ‘petites-
filles’ impliquant 620 taureaux d’insémination artificielles de race Holstein. Un dispositif ‘petites-filles’ implique trois géné-
rations (pére a taureaux, fils d’insémination artificielle, petites-filles mesurée pour divers caractéres) et vise a rechercher
une association entre 1’alléle marqueur transmis par le pere 2 ses fils et la valeur génétique des fils, estimées sur descen-
dance a I’aide des performances des petites-filles.

Les taureaux appartiennent 2 cinq familles de 185, 54, 89, 265 et 27 demi-fréres, issues de cinq peres hétérozygotes BL TL
au locus Blad. Ils sont testés sur descendance avec 81 filles en moyenne pour les caracteres laitiers et 61 filles pour les carac-
teres de morphologie. 379 d’entre eux sont typés au locus Blad et 50,4% sont hétérozygotes, ce qui est en accord avec une
transmission mendélienne et une fréquence trés faible dans la population des meres 2 taureaux.

Les performances laititres considérées sont les moyennes de performances des filles, ajustées pour les effets de milieu et
Ia valeur génétique de leur meére, ces corrections étant estimées au traitement 95/2 du systéme national d’évaluation géné-
tique basé sur un Modele Animal.

Pour la morphologie, les performances sont les index officiels 95/2 dérégressés, et sont une bonne approximation de la moyen-
ne de performances corrigées des filles.

Ces performances sont analysées par maximum de vraisemblance, méthode qui permet de prendre en compte aussi les don-
nées des taureaux non typés. En plus des effets du pere et de I’allele BL ou TL transmis, le modele d’analyse inclut aussi
les effets de 1’année de naissance et de I’ unité de sélection propriétaire du taureau, pour prendre en compte au mieux la poli-
tique de sélection des meres 2 taureau.

Ce dispositif permet de détecter avec une puissance de 90% tout effet d’au moins 0,3 écart type génétique (soit par exemple
180 kg de lait, 0,4 g/kg de taux protéique, ou 0,3 point de morphologie) avec un risque d’erreur de moins de 1%. Au risque
de 5%, aucune association significative entre génotype Blad et performance n’est détectée, les effets estimés étant au moins
inférieurs de moitié au minimum détectable. Aucune liaison ne peut donc expliquer la diffusion de I’allele muté BL dont
I’augmentation de fréquence (6% en 1992 contre moins de 1% en 1987) est trés vraisemblablement dde a 1a dérive géné-
tique, c’est-a-dire au hasard, du fait que par malchance, quelques taureaux trés utilisés étaient porteurs.
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